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Sequênciação do Genoma do vírus

Fernando de Almeida com João Paulo Gomes
Instituto Nacional de Saúde Doutor Ricardo Jorge 



Emergência de um novo coronavirus: SARS-CoV-2



O Instituto Nacional de Saúde Doutor Ricardo Jorge, I.P. (INSA) coordena o

estudo de monitorização da disseminação do novo coronavirus SARS-CoV-2 em

Portugal através da análise do genoma deste vírus pandémico.

Envolve a colaboração do Instituto Gulbenkian de Ciência (IGC), o Institute of

Biomedicine (iBiMED, Universidade de Aveiro), o BioSystems & Integrative

Sciences Institute (BioISI, Universidade de Lisboa), o Instituto de Investigação e

Inovação em Saúde (i3S) e o Centro de Investigação em Biodiversidade e

Recursos Genéticos (CIBIO, Universidade do Porto)

A sequência completa do genoma é identificada com recurso a tecnologias de

sequenciação de nova geração e análise bioinformática através da plataforma

online INSaFLU.

http://www.insa.pt/
https://insaflu.insa.pt/




Objetivos:

• Determinação dos perfis mutacionais do SARS-CoV-2 para identificação e

monitorização de cadeias de transmissão, bem como identificação de

novas introduções do vírus em Portugal.

• Prever o início da transmissão na comunidade e aferir o impacto das

medidas de contenção.

• Determinação do grau de variabilidade genética de antigénios ou alvos de

fármacos antivirais com possível impacto no desenvolvimento / eficiência

de medidas profiláticas (vacinas) e terapêuticas.

• Determinação de possíveis associações entre perfis genéticos

(mutacionais) do SARS-CoV-2 e determinadas manifestações clínicas (ex.

diferentes graus severidade da COVID-19).
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https://insaflu.insa.pt/covid19/
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Fernando de Almeida

Instituto Nacional de Saúde Dr. Ricardo Jorge 

MUITO OBRIGADO!


